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Funkcjonowanie bazy danych DNA w Polsce

Streszczenie

Kryminalistyczne bazy danych DNA, znajdujgce sie na pograniczu nauki i prawa, przeznaczone sg do
gromadzenia i przetwarzania profili DNA na uzytek organéw $cigania i wymiaru sprawiedliwosci, ktérych
zadaniem jest zapobieganie i zwalczanie przestepczosci. Dlatego niezwykle wazne jest ich prawidtowe
funkcjonowanie, ktére z jednej strony ma na celu usprawnienie pracy Policji, z drugiej natomiast — musi
przyczynia¢ sie do odpowiedniej ochrony danych obywateli i ich praw. Krajowa baza danych DNA
funkcjonuje w Polsce od 2007 r. Jej efektywno$¢ skorelowana jest z liczbg profili, ktére zostaty w niej
zarejestrowane. Pomimo niewielkich zasobdw krajowa baza danych DNA wielokrotnie przyczynita sie
do rozwigzania réznych spraw kryminalnych i identyfikacyjnych. Automatyczna wymiana danych DNA
z partnerami zagranicznymi, a takze prowadzone prace legislacyjne i organizacyjne na rzecz poprawy
funkcjonowania bazy stopniowo owocujg coraz wiekszym potencjatem wykrywczym tego narzedzia.

Stowa kluczowe: baza danych DNA, funkcjonowanie krajowej bazy danych DNA, profil DNA, poréwnania
profili DNA, siatka powigzan miedzy przestepstwami, miedzynarodowa wymiana danych DNA, miernik

Wstep

Rozwdj nauki oraz technologii sprawity, iz w ostatnich
latach wykorzystanie baz danych DNA miato praw-
dopodobnie najbardziej znaczacy wptyw na prowa-
dzenie spraw karnych przez wymiar sprawiedliwo$ci
(Butler, 2009). Obecnie tego typu bazy sg uwazane za
integralne i coraz wazniejsze narzedzie policji (Bram-
ley, 2009), sa one réwniez wykorzystywane przez inne
podmioty odpowiadajace za bezpieczenstwo pan-
stwa, np. Agencje Bezpieczenstwa Wewnetrznego
czy Straz Graniczna. Ich potencjat wynika nie tylko
z mozliwoéci identyfikacji sprawcy na podstawie $ladu
pozostawionego na miejscu zdarzenia, ale tez umozli-
wia fgczenie ze sobg réznych przestepstw, co pozwala
na stworzenie siatki powigzan pomiedzy nimi.
Pierwsza europejska baza danych DNA, ktérej
celem byta identyfikacja sprawcow, powstata w 1995
r. w Wielkiej Brytanii (Schneider, 1998). W kolejnych
latach powstaty bazy danych DNA w Holandii, Austrii
oraz w Niemczech. Zgodnie z ustawodawstwem
Unii Europejskiej wszystkie panstwa czionkowskie
UE sa zobowigzane do stworzenia krajowych baz

danych DNA stuzacych wykrywaniu przestepstw
(art. 2 ust. 2 Decyzji Rady 2008/615/WSiSW
z dnia 23 czerwca 2008 r). W zaleznosci od
podstaw prawnych danego kraju zbiory profili
DNA maja zréznicowana strukture organizacyjng
(Schneider, 2001) i moga by¢ w nich przetwarzane
ich rézne kategorie. Profile DNA sa gromadzone
i porownywane w réznorodnych systemach
informatycznych. Najbardziej rozpowszechnionym
jest oprogramowanie CODIS (Combined DNA Index
System), ktére zostalo opracowane w Stanach
Zjednoczonych na potrzeby Federalnego Biura
Sledczego (FBIl). Z oprogramowania korzystka ok.
50 baz danych DNA na catym Swiecie, w tym baza
danych DNA w Polsce.

Polska baza danych DNA

Polski zbiér danych DNA zostat zarejestrowany
23 kwietnia 2007 r. w jawnym rejestrze zbiorow da-
nych osobowych, prowadzonym przez Generalnego
Inspektora Ochrony Danych Osobowych. Jego
administratorem, w rozumieniu Ustawy z dnia
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29 sierpnia 1997 r. o ochronie danych osobowych,
jest Komendant Gtéwny Policji. W bazie gromadzone
sg informacje wytgcznie o niekodujacej czesci DNA
(art. 20 Ustawy z dnia 6 kwietnia 1990 r. o Policji).
Zgodnie z ustawg o Policji w bazie przetwarzane sg
informacje dotyczace oséb wymienionych w art. 74
i art. 192a Kodeksu postepowania karnego (k.p.k.),
0s0b o nieustalonej tozsamosci oraz 0osob usitujacych
ukry¢ swojg tozsamo$¢ (NN osoby), zwtok ludzkich
o nieustalonej tozsamosci (NN zwioki), $ladéw
nieznanych sprawcéw przestepstw (NN $lady), oséb
stwarzajacych zagrozenie, o ktérych mowa w Ustawie
z dnia 22 listopada 2013 r. o postepowaniu wobec
0sOb z zaburzeniami psychicznymi stwarzajacych
zagrozenie zycia, zdrowia lub wolnosci seksualnej
innych o0s6b, os6b zaginionych, oséb, o ktérych
mowa w art. 15 ust. 1 pkt 3a lit. ¢ ustawy o Policji,
nieletnich dopuszczajacych sie czyndw zabronionych
przez ustawe jako przestepstwa $cigane z oskarzenia
publicznego, a takze osob, o ktérych mowa w art.
10 Ustawy z dnia 10 czerwca 2016 r. o dziataniach
antyterrorystycznych. Profile DNA, w zaleznosci od
przypadku, wprowadzane sg do bazy danych DNA
na podstawie zarzadzenia organu prowadzgcego
postepowanie przygotowawcze, sgdu lub wtasciwego
miejscowo organu Policji. W przypadku oséb,
o ktérych mowa w art. 10 Ustawy z dnia 10 czerwca
2016 r. o dziataniach antyterrorystycznych, profile
DNA na podstawie zarzadzenia wiasciwego organu,
np. ABW czy Strazy Granicznej, sg przekazywane
Komendantowi Gtownemu Policji celem rejestracji
w bazie (§ 9 ust. 3 Rozporzadzenia Rady Ministréw
z dnia 25 lipca 2016 1.).

Profile oséb wymienionych w art. 74 k.p.k. z pré-
bek biologicznych pobranych na potrzeby krajowej
bazy DNA sg oznaczane wytgcznie przez Centralne
Laboratorium Kryminalistyczne Policji (CLKP), nato-
miast profile NN $ladéw zabezpieczonych na miejscu
zdarzenia moga by¢ oznaczane przez CLKP, laborato-
ria kryminalistyczne komend wojewddzkich Policji lub
Laboratorium Kryminalistyczne Komendy Stotecznej
Policji, a takze przez inne niz policyjne osrodki, in-
stytucje lub podmioty naukowe wykonujgce badania
i opinie z zakresu genetyki sgdowej na potrzeby pro-
wadzonych postepowan. Obecnie w krajowej bazie
danych DNA jest zgromadzonych blisko 70 000 profili
DNA, z czego okoto 83% stanowig profile osdb wy-
mienionych w art. 74 k.p.k., natomiast okoto 12% sta-
nowig profile NN $ladéw. Pozostate 5% to profile NN
zwtok, NN osdb, oséb zaginionych oraz oséb spo-
krewnionych z zaginionymi.

W celu oznaczenia profili DNA z probek
biologicznych pobranych na potrzeby krajowej bazy
DNA kazde panstwo uzywa okreslonego zestawu
markeréow genetycznych, tzw. STR (short tandem
repeat) (Butler, 2006). Zgodnie z rezolucjami Rady

UE 2001/C 187/01 i 2009/C 296/01 minimum
wymaganej liczby loci, umozliwiajgce miedzynaro-
dowe porownania profili DNA, okre$lone jest w tzw.
Europejskim Zestawie Standardowym (ESS), ktérego
rdzen stanowig markery: THO1, VWA, FGA, D21S11,
D3S1358, D8S1179 oraz D18S51 (ENFSI, 2016).
Panel ten zostat rozszerzony o pie¢ dodatkowych
uktadéw: D1S1656, D2S441, D10S1248, D12S392
i D22S1045. ,W przypadku badan genetycznych
istnieje jednak wyrazna tendencja do ciagtego

zwiekszania liczby badanych polimorficznych
markeréw”  (Achrem, 2015), dzieki czemu
prawdopodobienstwo powtdrzenia sie zestawu

alleli w populacji jest niezwykle rzadkie. Minimalne
kryterium wprowadzenia profilu DNA do polskiej
bazy obecnie stanowi osiem petnych uktadéw oraz
marker ptci (Amelogenina). W przypadku profili
referencyjnych, ktérych donorami sg gtéwnie osoby
wymienione w art. 74 k.p.k., ok. 50% stanowig
profile, w ktérych zostato oznaczonych dziesie¢
petnych uktadéw oraz marker pici (por. ryc. 1).
Obecnie, w rutynowej pracy krajowej bazy danych
DNA, probki referencyjne oznacza sie w 24 loci,
uwzgledniajac w tym marker pici. Procentowy udziat
liczby oznaczonych markeréw w profilach NN $ladéw
przedstawia rycina numer 2.

W bazie danych DNA moga by¢ rejestrowane
czesciowe profile DNA, czyli takie, dla ktorych
nie mozna byto uzyska¢ petnej puli ukfadow
danego zestawu markeréw STR. Zdarza sie takze,
ze wprowadzane sg profile, ktdre nie spetniajg
minimalnego kryterium wymaganej liczby loci.
Dotyczy to przypadkéw powaznych przestepstw
lub starszych spraw, gdzie z roznych powodow
nie ma mozliwosci oznaczenia profili w szerszym
zakresie. Nalezy wéwczas uwzglednic¢, iz w wyniku
przeszukania bazy zostanie uzyskanych wiele tzw.
fatszywie pozytywnych dopasowan, co jednak

Liczha oznaczonychmarkerdw =11 =16 =17 =24 =irme

Ryc. 1. Procentowy udziat liczby oznaczonych markeréw
w profilach uzyskanych z prébek referencyjnych od oséb
wymienionych w art. 74 k.p.k.
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=itme

Liczha oznaczonych markerdw =16 =11 15 =22

Ryc. 2. Procentowy udziat liczby oznaczonych markerow
w profilach NN $ladéw.

nie wyklucza wskazania potencjalnego sprawcy
przestepstwa.

Do krajowej bazy danych DNA wprowadzane
sg takze markery oznaczone na chromosomie Y.
Sa one specyficzne dla pitci meskiej i tym samym
stajg sie cennym narzedziem w licznych sprawach
karnych, szczegdlnie w przypadkach zgwatcen
(Edlund, 2010) oraz w przypadkach potwierdzania
pokrewienstwa np. miedzy NN zwiokami a osobami
spokrewnionymi z zaginionymi. Nalezy jednak
pamieta¢, ze ze wzgledu na sposéb dziedziczenia
sita dyskryminacyjna markerow Y-STR jest duzo
nizsza niz w przypadku STR autosomalnych, dlatego
konieczne jest oszacowanie czestosci wystepowania
okreslonego haplotypu w populaciji.

Okres przetwarzania w polskiej bazie danych
DNA informacji dotyczacych wynikéw analizy kwasu
deoksyrybonukleinowego oraz prébek biologicznych
jest uzalezniony od popetnionego przestepstwa i co
do zasady wynosi 20 lat, natomiast w przypadku
przestepstw o wysokim ciezarze gatunkowym -
35 lat. Zgodnie z art. 21d ustawy o Policji w krajowej
bazie danych DNA jest takze prowadzony zbidr
prébek biologicznych zabezpieczonych od oséb lub
NN zwitok w celu przeprowadzenia analizy kwasu
deoksyrybonukleinowego w postaci wymazow
ze S$luzéwki policzkdw, krwi, cebulek wloséw lub
wydzielin, a w odniesieniu do zwitok ludzkich
materiatu biologicznego w postaci prébki z tkanek.
Dzieki temu mozliwe jest ponowne oznaczenie profilu
w szerszym zakresie uktadéw w pordédwnaniu do
analizy przeprowadzonej, kiedy metody badawcze
nie byly tak czute jak obecnie, a zestawy odczynnikéw
umozliwiaty oznaczenie mniejszej liczby markerdw.
Ponadto daje to mozliwo$¢ weryfikacji poprawnosci
wczesniejszego oznaczenia.

Informacje gromadzone w bazie danych DNA
sg usuwane w przypadku braku podstaw do ich
dalszego przetwarzania lub wykorzystania przez
Policje. W zaleznosci od zaistniatych okolicznosci
dane sg usuwane niezwiocznie np. w przypadku

prawomocnego uniewinnienia osoby lub
zakonczenia sprawy poszukiwawczej za o0soba
zaginiong, a w przypadku umorzenia postepowania
karnego po uptywie okresu przedawnienia karalnos$ci
przestepstwa.

Poréwnania profili DNA

Istota funkcjonowania baz danych DNA jest
poréwnywanie wprowadzanych profii DNA ze
zgromadzonymi w nich profilami. Dzieki rejestracji
profii w bazie sprawdzenia sg dokonywane
systematycznie. Mozliwe sg takze ich jednorazowe
porownania. W zalezno$ci od kategorii profilu DNA
w systemie CODIS wyrdznia sie trzy zasadnicze
rodzaje przeszukania bazy:

1. z uzyciem modutu ,searcher”, ktéry pozwala
na poréwnanie profilu DNA z wykorzystaniem
réznych strategii:

— high stringency — zaktada, ze wszystkie allele
obecne w kazdym poréwnywanym locus
przeszukiwanego profilu musza by¢ obecne
w typowanym profilu. Jest to tzw. poréwnanie
1:1.

— moderate stringency — zaktada dopasowanie
w sytuacji, kiedy w poréwnywanym profilu
w danym uktadzie wystepuje heterozygota,
natomiast w wytypowanym profilu wystepuje
homozygota, np. w locus sprawdzanego
profilu mamy wartoéci alleli 12, 13, to
w typowanym profilu mozemy uzyskac
wartosci 12 lub 13. Ten typ przeszukania moze
by¢ wykorzystywany przy porownywaniu
mieszanin profili. Ze wzgledu na to, ze
w systemie CODIS homozygoty sg oznaczone
jedng wartoscig allelu, przeszukanie w tej
strategii moze przyczyni¢ sie takze do wykrycia
wypadniecia lub nieujawnienia sie (ang. drop-
out) jednego z alleli w jednym z profili DNA.

— low stringency - zaktada, ze w kazdym
poréwnywanym locus przynajmniej jeden allel
w tym locus musi by¢ obecny w typowanym
profilu. Ten rodzaj przeszukania jest
wykorzystywany do  znalezienia relacji
rodzic-dziecko.

2. z uzyciem modulu ,pedigree manager”, ktory
umozliwia tworzenie drzew genealogicznych
z profili oséb spokrewnionych z osobg zaginiong
oraz ich systematyczne przeszukiwanie w bazie.

3. ,familial searching” - ktéry polega na
wyszukiwaniu podobnego profilu do profilu $ladu
zabezpieczonego na miejscu zdarzenia, jednak
niewykazujgcego petnej zgodnosci. Celem tego
przeszukania bazy jest wytypowanie listy osob
spokrewnionych ze sprawca. Ten typ przeszukania
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jest szeroko stosowany w Wielkiej Brytanii oraz

Stanach Zjednoczonych.

Wielokrotnie w wyniku przeszukania bazy danych
DNA otrzymywana jest tzw. bliska zgodno$¢ profili
(ang. near match). Ma to miejsce wowczas, gdy
w dwdch poréwnywanych profilach  wystepuje
réznica wartosci tylko jednego allelu w jednym locus.
Przyczyny otrzymania bliskiej zgodnos$ci moga by¢
rézne i wynika¢ z bftedu ludzkiego popetionego
podczas manualnego wpisywania jednego z profili
do bazy lub pojawi¢ sie na etapie laboratoryjnym,
np. kiedy w jednym z oznaczonych locus profilu
wystapi drop-out, drop-in lub allel zerowy (ang.
null allele). Réznica moze wynika¢ z zastosowania
réznych zestawow odczynnikébw. Spowodowane
jest to naturalnym zjawiskiem mutacji w miejscach
przytaczania primerow. Niezaleznie jednak od
powodu powstania, niezgodno$¢ powinna zosta¢
zweryfikowana.

W przypadku uzyskania dopasowania (ang.
match/hit) profili trafienie powinno zostaé zatwierdzo-
ne. Niektore kraje w sytuacji stwierdzenia dopasowa-
nia $lad—osoba stosujg wymdg ponownego pobrania
probki od podejrzanego. Ma to na celu weryfikacje
poprawnosci oznaczenia profilu. Czes¢ panstw nato-
miast wykonuje badania drugiej, uprzednio pobranej
od podejrzanego prébki (ENFSI, 2016). W polskiej
bazie praktykuje sie drugi rodzaj postepowania.

W przypadku dopasowania profili czesciowych
i/lub profilu dominujgcego z mieszaniny krajowa baza
danych (dotyczy NN $ladéw) zwraca sie o weryfikacje
i zatwierdzenie poprawnosci oznaczenia przez
eksperta wykonujgcego opinie.

Po zatwierdzeniu wszelkie informacje dotyczace
dopasowania profili DNA zostajg przekazane organom
prowadzgcym postepowanie karne, postepowanie
w sprawach nieletnich lub prowadzacym czynnosci
wykrywcze lub identyfikacyjne (art. 21d u.0.p.).

Nalezy jednak pamieta¢, ze w Polsce trafienie
uzyskane w bazie jest tylko wskazaniem i nie moze
by¢ wykorzystane jako dowdd w sadzie. W celu
procesowego wykorzystania dopasowania z bazy
nalezy ponownie pobra¢ materiat porownawczy od
podejrzanego z zachowaniem wszystkich wymogéw
procesowych i nastepnie powota¢ biegtego w celu
wykonania opinii.

Wykorzystanie baz danych DNA

Rozwoj technologii badawczych pozwala na coraz
efektywniejsze wykorzystanie baz danych DNA jako
narzedzia wykrywczego. Uzyskiwanie dopasowan
skorelowane jest z liczbg zarejestrowanych profili,
dlatego istotne jest, aby baza byta zasilana danymi
w sposdb ciagty i zréwnowazony, tzn. nalezy

wprowadza¢ nie tylko profile NN $ladéw, ale takze
profile referencyjne.

Kazde dopasowanie profili niesie ze sobg szereg
informacji. Najbardziej pozgdanym rezultatem
przeszukania jest stwierdzenie dopasowania $lad-
osoba, co skutkuje wykryciem sprawcy przestepstwa,
lub typowania NN zwioki/NN osoba-osoba, NN
zwioki/NN osoba-osoby spokrewnione z osobami
zaginionymi, czego efektem jest identyfikacja.
Niemniej jednak niezwykle przydatne dla $ledczych
sg takze dopasowania typu $lad-slad, czy osoba-
osoba. W przypadku trafienia $lad-$lad nalezy
pamieta¢, ze w bazie przetwarzane sg profile, ktére
zostaly zabezpieczone z dwoch lub wigkszej liczby
miejsc zdarzenia, a sprawca prawdopodobnie
nie zostat aresztowany i postawiony przed sadem
za ktérekolwiek z tych przestepstw. Dlatego tego
typu dopasowanie daje mozliwos¢ wykrycia
seryjnego przestepcy. Ponadto pozwala zrozumie¢
charakterystyke sprawcy, jego modus operandi,
obszar, w obrebie ktérego dziata, oraz czy sprawca
rozwija stosowane techniki, czy tez nie (Lammers,
Bernasco, Elffers 2012). Dzieki analizie przestepstw
takze policja ma mozliwo$¢ zmiany przyjetej strategii
dziatania, co moze sie przyczyni¢ do szybszego
ujecia sprawcy.

Dopasowanie osoba-osoba nie tylko umozliwia
potwierdzenie tozsamosci osoby, ale tez pozwala na
powigzanie z popetnionymi przestepstwami sprawcy,
ktory usituje ukry¢ swojg tozsamosé.

W ostatnich dwoch latach w krajowej bazie okoto
60% stanowig dopasowania $lad—osoba. Sg to tzw.
cold hits, czyli trafienia, w ktdérych podejrzany nie byt
znany lub oba profile zostaty zarejestrowanie w bazie.

Dopasowania uzyskiwane z bazy pozwalajg
takze na stworzenie siatki powigzan pomiedzy
przestepstwami (Jeuniaux, Duboccage, Renard,
Renterghem, Vanvooren 2016). Przyktad siatki
dotyczacej kradziezy z wtamaniem przedstawiono
na rycinie numer 3. Poszczegolne jednostki polskiej
Policji wprowadzity do bazy profile NN $ladéw
A B, C, D, E, FiG. Slady oznaczone tym samym
kolorem zostaty zabezpieczone do jednej sprawy,
jednak ich profile nie wykazywaty zgodnosci, co
mogto oznaczaé, iz w przestepstwie brat udziat
wiecej niz jeden sprawca. Poczatkowo stwierdzono
dopasowanie profili $ladéw A i B, co wskazywatoby
na tego samego sprawce. KPP w Jasle do
prowadzonej sprawy ponadto zarejestrowata profil
C i takze w tym przypadku uzyskano dopasowanie
z kolejnymi profilami $ladow D i E, zarejestrowanych
w bazie przez KPP w Brzesku. Wyzej wymieniona
jednostka zarejestrowata takze osobe podejrzana,
ktorej profil dopasowat sie do $ladow A, B oraz G
(postepowanie prowadzone przez KPP w Dukli),
dzieki czemu mozliwa byta identyfikacja sprawcy.
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Ryc. 3. Siatka powigzan pomiedzy przestepstwami stworzona na podstawie dopasowan
uzyskanych z bazy danych DNA.

Na podstawie uzyskanych wynikéw na tym etapie
mozna zauwazy¢, ze przestepcy dziatali w obrebie
Polski potudniowej. Wymiana danych pomiedzy
bazami poszczegdlnych krajow UE stwarza
jeszcze wieksze mozliwosci dopasowan profili,
czego przyktadem jest trafienie profilu $ladu F
(rejestracja przez KPP w Brzesku) z profilem $ladu H
zarejestrowanym w niemieckiej bazie DNA.

Wyniki poréwnan profili w bazie umozliwiajg
pozyskanie wielu nowych informaciji, m.in. pozwalajg
na powigzanie ze sobg zdarzen, ktére na pierwszy
rzut oka nie majg ze soba nic wspdlnego.

Miedzynarodowa wymiana danych DNA

Szybka i sprawna wymiana doktadnych informacji
ma kluczowe znaczenie dla skutecznej wspétpracy
organdéw $cigania panstw cztonkowskich UE
w walce z miedzynarodowg przestepczoscia.
Jednym z narzedzi utatwiajgcych to zadanie jest
zautomatyzowana wymiana danych DNA realizowana
na mocy postanowien decyzji Rady UE 2008/615/
WSiISW z dnia 23 czerwca 2008 r. — tzw. decyzji
Prim. Poprzez zapewnienie wzajemnego dostepu
online do krajowych baz danych DNA panstwa
cztonkowskie moga dokonywac szybkich sprawdzen
niezidentyfikowanych profili w zbiorach DNA
pozostatych krajow UE. W Zaktadzie Biologii CLKP
od stycznia 2013 r. na podstawie art. 145j ustawy
o Policji funkcjonuje Krajowy Punkt Kontaktowy
ds. automatycznej wymiany danych DNA z krajami
UE. Do jego gtébwnych zadan nalezy zapewnienie

catodobowego dostepu punktom innych panstw
do wykonywania sprawdzen profili DNA w zbiorach
polskiej bazy danych DNA, wykonywanie przeszukan
w bazach danych DNA udostepnianych przez
pozostate kraje oraz weryfikacja miedzynarodowych
trafien. Obecnie wzajemna wymiana prowadzona
jest z: Holandia, Austrig, Niemcami, Hiszpania, Litwa,
Rumunig, Francjg, Czechami, Stowacja, Stowenia,
Cyprem, Finlandia, Wegrami, totwa, Estonia,
Szwecjg, Maltg i Portugalig. W sumie zbiory danych
udostepniane przez te kraje licza ponad 5 min
referencyjnych profili DNA. Dotychczas w wyniku
wzajemnych przeszukah uzyskano ponad 3 150
trafien, sposréd ktérych 939 to trafienia typu osoba
PL-$lad UE, 303 $lad PL-osoba UE i 378 trafien
typu $lad PL-$lad UE. Prowadzone sa rowniez
zaawansowane prace nad uruchomieniem potaczen
z kolejnymi bazami DNA krajéw UE. Nalezy zazna-
czyé, ze dane wymieniane w sposéb automatyczny
obejmuja wytacznie tzw. anonimowe profile DNA bez
zadnych dodatkowych informaciji, ktére umozliwityby
bezposrednig identyfikacje osoby, ktérej dotycza.
W  przypadku uzyskania miedzynarodowego
trafienia zainteresowane kraje moga zwracaé
sie do siebie o przekazywanie dalszych danych
osobowych i innych informacji o prowadzonym
postepowaniu (tzw. drugi krok). W Polsce zadanie
to jest realizowane przez Punkt Kontaktowy
Wydziatu Koordynacji Miedzynarodowej Wymiany
Informacji Biura Miedzynarodowej Wspétpracy
Policji KGP. Dotychczas w wyniku uzyskanych trafien
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DNA przeprowadzono ok. 846 spraw zwigzanych
z przekazywaniem dalszych informacji post-HIT.

Ocena funkcjonowania oraz rozwéj bazy danych
DNA w Polsce

W katalogu przyjetych przez Komendanta Gtéwnego
Policji Priorytetow i Zadan priorytetowych na lata
20162018 umieszczone zostatlo zadanie $cisle
zwigzane z poprawg funkcjonowania krajowej bazy
danych DNA o nastepujgcej tresci: ,Zwiekszenie
mozliwosci wykorzystania baz danych DNA i AFIS
poprzez utworzenie stanowisk dostepowych do
bazy danych DNA w pracowniach genetyki sgdowej
LK KWP/KSP, poprawe regulacji prawnych dot.
wprowadzania danych do baz DNA i AFIS, jak rowniez
podniesienie $wiadomosci funkcjonariuszy z zakresu
wykorzystania informacji uzyskanych z krajowych
i zagranicznych baz DNA i AFIS”. Sformutowanie
i zaproponowanie do realizacji Komendantowi
wyzej wymienionego zadania byto w gtéwnej mierze
wynikiem przeprowadzonego w kwietniu 2015 r.
badania jako$ciowego dotyczacego opinii ekspertow
na temat stabych i mocnych stron polskiej Policiji
w obszarze funkcjonowania bazy danych DNA.
W ankiecie wzieto udziat 279 ekspertow z komorek
dochodzeniowo-§ledczych na poziomie KPP/
KMP/KRP oraz laboratoriow kryminalistycznych na
poziomie KWP/KSP. Wsréd mocnych stron bazy
respondenci wymieniali m.in. ,(1) fakt istnienia
bazy, (2) szeroki zakres danych gromadzonych
w bazie, (8) mozliwos¢ dokonywania réznego
rodzaju sprawdzen (w tym zagranicznych), (4)
jednoznaczno$¢ uzyskiwanych wynikéw trafien oraz
ich wysoka przydatnos$¢ w celach identyfikacyjnych,
dowodowych i wykrywczych, (5) mozliwo$¢ tacznia
spraw z pomoca trafien typu $lad-$lad”, a takze ,,(6)
dobrag wspétprace z CLKP”. Natomiast najczesciej
wymieniane stabe strony bazy to: , (1) niewielka ilos¢
danych zgromadzonych w bazie”, ktéra bezposrednio
przektada sie na jej niski potencjat wykrywczy.
Zwigzane jest to z kolejnymi stabymi stronami bazy,
takimi jak: ,(2) sformalizowanymi i czasochtonnymi
procedurami rejestracyjnymi, (3) mata wiedzg
funkcjonariuszy na temat funkcjonowania bazy
danych DNA’ (ok. 20% nie wie o jej istnieniu), ,(4)
brakiem dostepu do bazy na poziomie LK KWP/
KSP, (5) brakiem kompatybilnosci bazy z systemem
KSIP, (6) niewielka liczbg szkolen w zakresie bazy”,
a takze ,(7) brakiem jasnych regulacji okreslajacych
warunki rejestracji podejrzanych w bazie”. Zgodnie
z art. 20 pkt. 2c ustawy o Policji wymaganag
przestankag do rejestracji profilu w bazie jest wartos¢
dowodowa, identyfikacyjna lub wykrywacza tej
informacji. Powyzszy zapis jest réznie interpretowany
i powoduje, ze policjanci czesto odstepujg od

rejestracji profilu w bazie. Istnieje zatem potrzeba
wprowadzenia do ustawy jasnych przepiséw
okre$lajacych katalog przestepstw, co do ktorych
podejrzani o ich popetnienie beda obligatoryjnie
rejestrowani w bazie. Niestety dotychczasowe proby
wprowadzenia takiego zapisu do ustawy o Policji
nie przyniosty rezultatu. Kolejnymi stabymi stronami
bazy sa: ,(7) brak przepisbw pozwalajacych na
prowadzenie eliminacyjnej bazy danych DNA’.
Dane statystyczne krajow prowadzacych bazy
eliminacyjne prezentowane podczas spotkan grupy
roboczej ENFSI DNA wskazuja, ze ok. 10-15%
profili NN $ladéw DNA w rzeczywisto$ci pochodzi
od materiatu biologicznego personelu biorgcego
udziat w zabezpieczaniu lub prowadzaniu badan
genetycznych. ,,(8) Brak mozliwosci rejestracji w bazie
profili DNA oséb oznaczonych z opinii genetycznych”.
Takg mozliwo$é umieszczono w projekcie nowego
Zarzadzania, ktére na poczatku 2017 r. zastgpi
obecnie obowigzujgce Zarzadzenie KGP nr 1565
zdn. 29 XI 2005 . ,,(9) Brak mozliwosci procesowego
wykorzystania informacji pochodzacych z bazy”.
W tym obszarze jednak niewiele mozna poprawic.
Baza jest narzedziem pozaprocesowym i wyniki
trafien pochodzacych z bazy, aby mogtly sta¢ sie
materiatem procesowym, muszg by¢ potwierdzane
w formie opinii genetycznych. Stan realizacji
przyjetego na lata 2016-2018 Zadania oceniany jest
za pomocag miernika, ktéry wyraza stosunek liczby
indywidualnych profili DNA NN $ladéw uzyskanych
z opinii genetycznych, ktére zostaly przestane do
rejestracji w bazie danych DNA w danym roku,
do liczby indywidualnych NN $ladéw uzyskanych
z opinii genetycznych wykonanych przez LK KWP/
KSP, spetniajacych kryteria rejestracji w bazie
DNA - tj. zawierajgcych minimum osiem petnych
uktadow STR oraz amelogening. Za minimalng
warto$¢ wyniku realizacji miernika wymagang do
osiagniecia przez poszczegoélne KWP/KSP przyjeto
70%. Wprowadzenie miernika zaowocowato w 2016 r.
wzrostem liczby zarejestrowanych w bazie NN $ladéw
0 43% oraz 0séb 0 34% w poréwnaniu z rokiem 2015.
W konsekwencji w 2016 r. liczba identyfikacji profili
Sladéw DNA w bazie danych DNA wzrosta o 42%
w poréwnaniu z 2015 r. W ramach przeprowadzonej
ankiety respondenci wyrazili rowniez potrzebe
utworzenia stanowisk dostepowych do bazy danych
DNA w pracowniach genetyki sadowej LK KWP/
KSP. Bedzie to mozliwe od 2018 r. Obecnie Btil KGP
wraz z CLKP prowadzi prace nad uruchomieniem
nowego serwera CODIS przeznaczonego do
obstugi pracowni terenowych. Po jego uruchomieniu
pracownie genetyczne LK KWP/KSP, po uprzednim
zakupie stanowisk dostepowych, beda mogtly
podfacza¢ sie do systemu. Dostep do CODIS
umozliwi dokonywanie sprawdzen oraz zasilanie
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bazy profilami DNA oznaczanymi w wojewddzkich
pracowniach genetycznych.

Podsumowanie

Krajowa baza danych DNA jest skutecznym na-
rzedziem wspierajacym organy S$cigania w walce
z przestepczo$cig oraz przy prowadzeniu spraw
poszukiwawczych i identyfikacyjnych. Dotychczas
baza pomimo niewielkich zasobéw wielokrotnie udo-
wodnita swojg wysokg przydatno$¢ w rozwigzywaniu
powaznych spraw kryminalnych. Mozliwo$¢ prowa-
dzenia przeszukan w bazach zagranicznych, a takze
prowadzone prace legislacyjne i organizacyjne na
rzecz poprawy funkcjonowania bazy stopniowo owo-
cuja coraz wiekszym potencjatem wykrywczym tego
narzedzia.

Zrédta rycin:

Ryciny 1-3: autor
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